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Recenzja
dotyczaca wniosku w sprawie nadania stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk
inzynieryjno-technicznych w dyscyplinie informatyka techniczna i telekomunikacja
Panu dr. inz. Maciejowi Piernikowi

Podstawag formalng przygotowania niniejszej recenzji bylo pismo Dziekana Wydzialu
Informatyki i Telekomunikacji Politechniki Poznanskiej z dnia 30 czerwca 2025, Pana dra hab.
inz. Mikotaja Morzy, prof. Politechniki Poznanskiej. Recenzja zostala napisana na podstawie
otrzymanej dokumentacji.

1. Podstawowe dane o Habilitancie

Pan Maciej Piernik uzyskat dyplomy inzyniera i magistra inzyniera na kierunku informatyka,
na Wydziale Informatyki Politechniki Poznanskiej odpowiednio w latach 2009 i 2010.
W 2015 roku uzyskal stopien doktora nauk technicznych w dyscyplinie informatyka na
Wydziale Informatyki Politechniki Poznanskiej (tytut rozprawy doktorskiej: Pattern-based
clustering and classification of XML data).

Dotychczasowy przebieg pracy naukowo-zawodowej Pana dra Piernika przedstawia sie¢
nastepujgco:

e Instytut Informatyki, Wydzial Informatyki, Politechnika Poznanska, adiunkt (01.10.2015 —
obecnie)

e Instytut Informatyki, Wydzial Informatyki, Politechnika Poznanska, asystent (01.10.2010
—30.09.2015)

e Instytut Informatyki, Wydzial Informatyki, Politechnika Poznanska, programista
w projekcie Eskulap (1.07.2008 —31.12.2012)

2. Ocena osiaggniecia naukowego

Jako osiggniecie naukowe, bedgce podstawg ubiegania si¢ o nadanie stopnia doktora
habilitowanego zatytutowane:

Metody klasyfikacji ztozonych typow danych:
podejscia oparte na cechach, odlegloSciach i wzorcach

Pan dr Piernik przedstawit cykl siedmiu nastepujacych, powigzanych ze sobag tematycznie
wspoélautorskich artykutéw naukowych, opublikowanych po uzyskaniu stopnia doktora
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i oznaczonych w dostarczonej dokumentacji jako: [Ref], [RSF], [DBFE], [Study], [SeqPat],
[PTED], [Net]:

e [Ref] On feature extraction using distances from reference points / Maciej Piernik, Tadeusz
Morzy, Robert Susmaga, Izabela Szczgch / Foundations of Computing and Decision
Sciences - 2024, vol. 49, no. 3, s. 287 - 302 [MNiSW 2024: 40 punktow, IF 2024: 1.8]

e [RSF] Random Similarity Forests / Maciej Piernik, Dariusz Brzezinski, Pawel Zawadzki
// ' W: Machine Learning and Knowledge Discovery in Databases: European Conference,
ECML PKDD 2022, Grenoble, France, September 19 - 23, 2022, Proceedings, Part V / red.
Massih-Reza Amini - Cham, Switzerland: Springer, 2023 - s. 53-69 [MNiSW 2023: 140
punktéw]

e [DBFE] DBFE: distribution-based feature extraction from structural variants in whole-
genome data / Maciej Piernik, Dariusz Brzezinski, Pawet Sztromwasser, Klaudia
Pacewicz, Weronika Majer-Burman, Michat Gniot, Dawid Sielski, Oleksii Bryzghalov,
Alicja Wozna, Pawel Zawadzki // Bioinformatics - 2022, vol. 38, iss. 19, s. 4466 - 4473
[MNiSW 2022: 200 punktow, IF 2022: 6,931]

e [Study] A study on using data clustering for feature extraction to improve the quality of
classification / Maciej Piernik, Tadeusz Morzy // Knowledge and Information Systems -
2021, vol. 63, iss. 7, s. 1771-1805 [MNiSW 2021: 100 punktow, IF 2021: 2,531]

e [SeqPat] Assessing the Effectiveness of Sequences of Treatments Using Sequential Patterns
/ Maciej Piernik, Joanna Solomiewicz, Arkadiusz Jachnik // W: Artificial Intelligence in
Medicine: 17th Conference on Artificial Intelligence in Medicine, AIME 2019, Poznan,
Poland, June 2629, 2019: Proceedings / red. David Riafio, Szymon Wilk (WI), Annette ten
Teije - Cham, Switzerland: Springer International Publishing, 2019 - s. 131-135 [MNiSW
2019: 70 punktéw]

e [PTED] Partial Tree-Edit Distance: A Solution to the Default Class Problem in Pattern-
Based Tree Classification / Maciej Piernik, Tadeusz Morzy // W: Advances in Knowledge
Discovery and Data Mining: 21st Pacific-Asia Conference, PAKDD 2017, Jeju, South
Korea, May 23-26, 2017, Proceedings, Part II / red. Jinho Kim - Cham, Switzerland:
Springer, 2017 - s. 208-219 [MNiSW 2017: 140 punktow]

e [Net] Using Network Analysis to Improve Nearest Neighbor Classification of Non-network
Data / Maciej Piernik, Dariusz Brzezinski, Tadeusz Morzy, Mikotaj Morzy / W:
Foundations of Intelligent Systems: 23rd International Symposium, ISMIS 2017, Warsaw,
Poland, June 26-29, 2017: Proceedings / red. Marzena Kryszkiewicz - Cham, Switzerland:
Springer, 2017 - s. 105-115 [MNiSW 2017: 20 punktow]

W publikacji [Ref] rozwinigto i uogdlniono podejscie oparte na grupowaniu (klasteryzacji).
Sformalizowano proces ekstrakcji cech bazujacy na odleglosciach od punktow referencyjnych
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i zaproponowano nowg metode ich wyboru opartg na analizie centralnosci weztow sieci.
W zaproponowanym podejsciu zbidr danych jest przeksztatcany w pelny graf wazony i jest
obliczana centralno$¢ kazdego wezla, a nast¢pnie dla kazdego przykladu obliczane sa nowe
cechy X7 ... Xk na podstawie odleglosci od kazdego z k wybranych punktéw referencyjnych
71 ... rr. Oszacowano ztozonos¢ obliczeniowg zaproponowanej metody. Przeprowadzono testy
zaproponowanego podejScia na pigtnastu zbiorach danych pozyskanych z dostgpnych
repozytoriow. Z analizy wynikdw przeprowadzonych eksperymentéw wynika, ze
zaproponowana metoda wyboru punktow referencyjnych w oparciu o lokalne maksima miary
centralnosci jest lepsza niz tradycyjne podejscie wybierajace punkty o najwyzszych
warto$ciach tej miary. Implementacja zaproponowanej metody, jak rowniez Srodowisko
eksperymentalne i wyniki przeprowadzonych eksperymentéw sa dostepne publicznie
w repozytorium GitHub. Na deklarowany przez Habilitanta wktad w publikacj¢ [Ref] sktada
si¢: opracowanie zaproponowanej metody ekstrakcji cech przez wybér punktow
referencyjnych; zaproponowanie i opracowanie pojecia @-sgsiedztwa 1 neuronowej
interpretacji punktéw referencyjnych; catosciowa implementacja zaproponowanych rozwigzan;
przeprowadzenie wszystkich eksperymentow; autorstwo wiekszosci tekstu publikacji.

W publikacji [RSF] zaproponowano oryginalny algorytm oparty o lasy losowe, nazwany RSF
(Random Similarity Forest), ktory taczy w sobie cechy algorytméw Random Forest i Similarity
Forest. Klasyfikator RSF pozwala na klasyfikacje obiektow o dowolnie zdefiniowanych
cechach. W zaproponowanym podejéciu cechy mogg by¢ dowolnego typu i nie muszg byé
jednorodne w ramach zbioru danych. Metoda RSF pozwala na wykorzystanie tych wszystkich
danych w ramach jednego klasyfikatora zakladajac, ze kazda z cech ma podang co najmniej
jedng miar¢ odleglosci pozwalajacg na poréwnywanie miedzy sobg obiektow w ramach tej
cechy. Oszacowano ztozono$¢ obliczeniowa zaproponowanej metody. Przeprowadzono testy
zaproponowanego podejscia na trzydziestu zbiorach danych o réznych charakterystykach (dane
liczbowe, zlozone, mieszane) pozyskanych z dostepnych repozytoriéw. Z analizy wynikow
przeprowadzonych eksperymentéw wynika, ze zaproponowana metoda RSF dziata rownie
dobrze jak metoda Random Forest na danych liczbowych, ale jest jakosciowo lepsza
w przypadku danych zlozonych i mieszanych. Implementacja zaproponowanej metody, jak
réwniez Srodowisko eksperymentalne i wyniki przeprowadzonych eksperymentéw s3
publicznie dostgpne w repozytorium GitHub. Na deklarowany przez Habilitanta wktad
w publikacje [RSF] sklada si¢: pomystodawca zaproponowanego algorytmu; cato$ciowa
implementacja zaproponowanego algorytmu; wspotodpowiedzialno$¢ za przeprowadzenie
eksperymentdw; wspotudziat w przygotowaniu tekstu publikacii.

W publikacji [DBFE] przedstawiono 3 metody ekstrakcji cech z rozktadow dlugosci wariantéw
genetycznych. Zaproponowane metody, wykorzystujace podzial na przedziaty, grupowanie
i estymacje gestosci jadra, automatycznie przeksztalcajg rozklady w opisy liczbowe, ktdre
mozna pdzniej wykorzysta¢ do uczenia klasyfikatoréw. Sposrod zaproponowanych metod dwie
z nich wymagajg podania oczekiwanej liczby cech, natomiast trzecia automatycznie generuje
odpowiednig liczbe cech, koncentrujac si¢ na najbardziej dyskryminacyjnych. Oszacowano
zlozonos¢ obliczeniowa zaproponowanych metod. Przeprowadzono testy zaproponowanych
metod na rzeczywistych zbiorach genoméw obejmujacych 219 pacjentek z nowotworem
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jajnika, 61 z nowotworem pluc i 929 z nowotworem piersi. W przeprowadzonych
eksperymentach wykorzystano 4 rozne algorytmy klasyfikacji i podejscie klasterowe. Z analizy
wynikéw przeprowadzonych eksperymentéw wynika, ze proponowane podejscia
automatyczne identyfikujg znaczniki biologiczne zwigzane z podtypami nowotworéw
i odpowiedzig kliniczng na leczenie onkologiczne. Zaproponowane podejscie moze by¢
wykorzystane dla innych danych reprezentowanych za pomoca rozktadow. Implementacje
zaproponowanych metod, jak réwniez $rodowisko eksperymentalne 1  wyniki
przeprowadzonych eksperymentéw sg dostepne publiczne w repozytorium GitHub. Na
deklarowany przez Habilitanta wkiad w publikacje [DBFE] sklada si¢: pomystodawca
zaproponowanej metody 1 narzedzia; odpowiedzialno$¢ za wigkszo$¢ implementaciji
zaproponowanych metod i narzedzi; wspotodpowiedzialno$¢ za przeprowadzenie
eksperymentdéw; wspotudzial w przygotowaniu tekstu publikacji.

Publikacja [Study] stanowi probe odpowiedzi na pytanie w jakich okolicznosciach
wykorzystanie grupowania (klasteryzacji) moze by¢ przydatne w zadaniu klasyfikacji. Aby
odpowiedzie¢ na powyzsze pytanie zaproponowano metode polegajagca na grupowaniu
przyktadéw treningowych, a nastepnie wytypowaniu reprezentantéw grup i wykorzystaniu ich
do obliczenia nowych cech jako odleglosci od tych reprezentantéw. Opracowano platforme
programistyczng umozliwiajagcg przeprowadzenie badan poréwnujacych oddziatywanie
réznych sktadowych zaproponowanego podejscia na jakos¢ klasyfikacji. Badania obejmowaty
analize reprezentacji grup, algorytméw grupowania, klasyfikatorow i miar odleglosci, w celu
oceny ich wplywu na jako$¢ klasyfikacji. W badaniach uwzgledniono réwniez przypadki
grupowania globalnego i lokalnego, jak réwniez wptyw czystosci grup na jakos¢ klasyfikacji.
Przeprowadzono eksperymenty na szesnastu dostepnych zbiorach danych w celu udzielenia
odpowiedzi na wszystkie pytania postawione w publikacji [Study] i przedstawiono wnioski
z nich wynikajace. Implementacja zaproponowanej metody, jak rowniez Srodowisko
eksperymentalne i wyniki przeprowadzonych eksperymentéw sa dostepne publicznie
w repozytorium GitHub. Na deklarowany przez Habilitanta wktad w publikacje [Study] sktada
si¢: wspotautorstwo zaproponowanej metody; catosciowa implementacja zaproponowanych
rozwigzan; przeprowadzenie wszystkich eksperymentow; wspotudzial w  analizie
1 przygotowaniu tekstu publikacji.

Publikacja [SeqPat] stanowi prébe odpowiedzi na pytanie czy jest mozliwe znalezienie
sekwencji zdarzen, ktoéra z duzym prawdopodobienstwem i w oczekiwany sposéb wptynie na
stan zdrowia pacjenta. W tym celu zaproponowano koncepcje wzorcéw sekwencyjnych
zmieniajacych stan, ktora taczy informacje o zdarzeniach (na przykiad podawanie lekow)
z informacjami o stanie zdrowia pacjentow (na przyklad wyniki badan krwi). Podejscie to
umozliwia wykrywanie zaleznosci migdzy sekwencjami zdarzen, a zmianami stanu zdrowia
pacjentow. Podano formalng definicje wzorcow sekwencyjnych zmieniajacych stan
1 zaproponowano metod¢ ich wykrywania. Skuteczno$¢ metody zostata zweryfikowana za
pomoca eksperymentu na zbiorze danych dotyczacym pacjentéw z cukrzycg. Zaproponowane
podejscie moze by¢ wykorzystywane rowniez w innych dziedzinach. Na deklarowany przez
Habilitanta wktad w publikacje [SeqPat] sktada sie: pomystodawca zaproponowanej metody;



opracowanie i formalizacja zaproponowanej metody; zaprojektowanie przebiegu eksperymentu
i analiza jego wynikdw; autorstwo wigkszosci tekstu publikacji.

W publikacji [PTED] zaproponowano nowa miar¢ odlegltosci miedzy drzewami. Miara ta
nazwana czesciowg odlegtoscia edycyjng (Partial Tree-Edit Distance, PTED) opisuje stopien
zawierania si¢ jednego drzewa w drugim i pozwala okreslié, ile operacji edycyjnych nalezy
wykona¢ na jednym drzewie, aby stalo si¢ ono poddrzewem drugiego. Zaproponowano
algorytm wyliczajacy te miar¢ i oszacowano jego ztozono$é obliczeniows. Przeprowadzono
testy zaproponowanego podejscia zar6wno na rzeczywistych jak réwniez syntetycznych
zbiorach danych. Z analizy wynikow przeprowadzonych eksperymentéw wynika, ze
zastosowanie zaproponowanej miary PTED w klasyfikacji opartej na wzorcach pozwala
poprawi€ jej jakos$¢. Na deklarowany przez Habilitanta wktad w publikacje [PTED] sktada sig:
pomystodawca zaproponowanej metody; opracowanie i formalizacja zaproponowanej metody;
calosciowa implementacja zaproponowanych rozwigzan; przeprowadzenie wszystkich
eksperymentdéw; wspoétudziat w przygotowaniu tekstu publikacji.

W publikacji [Net] przedstawiono metod¢ automatycznej ekstrakcji wag przykladéw
z dowolnego typu danych opierajac si¢ na zalozeniu, ze istnieje miara podobienistwa
(odlegtosci) miedzy przyktadami. Zaproponowane podejscie obejmuje przeksztalcenie danych
na format sieciowy, oceng znaczenia weztéw za pomocg miar centralnosci i wigczenie warto$ci
centralnosci jako wag instancji do algorytmu uczenia maszynowego k najblizszych sgsiadow.
Przeprowadzono testy zaproponowanego podej$cia na trzydziestu zbiorach danych
pozyskanych z dostgpnych repozytoriow. Z analizy wynikéw przeprowadzonych
eksperymentéw wynika, ze zaproponowana metoda z wagami jest lepsza od wersji bez wag
jezeli chodzi o mozliwosci predykcyjne. Implementacja zaproponowanej metody, jak rowniez
srodowisko eksperymentalne i wyniki przeprowadzonych eksperymentow sa dostepne
w Internecie. Na deklarowany przez Habilitanta wktad w publikacje [Net] sklada sie:
wspoélpomystodawca zaproponowanej metody; gtéwna odpowiedzialno$¢ za implementacje
zaproponowanej metody; wspotodpowiedzialno$é za przeprowadzenie eksperymentow;
wspoéludziat w przygotowaniu tekstu publikacji.

Artykuly [Ref], [DBFE] i [Study] zostaly opublikowane w czasopismach posiadajacych
wskaznik impact factor (IF, Web of Science), ktérych sumaryczny IF wynosi 11,262.
Sumaryczna liczba punktéw MNiSW dla cyklu publikacji stanowigcych osiggniecie naukowe
wynosi 710. We wszystkich publikacjach przedstawionych jako osiggniecie naukowe Pan dr
Piernik wystepuje jako pierwszy autor i w zadnej z nich nie jest to kolejnos$é¢ alfabetyczna, co
swiadczy o tym, ze Habilitant odgrywat wiodgca role w powstawaniu tych wspotautorskich
artykulow, potwierdzona oswiadczeniami wspdtautorow. W dostarczonej dokumentacji wklad
Pana dra Piernika i pozostatych wspdtautoréw w publikacjach przedstawionych jako
osiggnigcie naukowe zostal opisany merytorycznie (a nie procentowo), zgodnie z nastepujacym
zaleceniem Rady Doskonatosci Naukowej:

W przypadku prac dwu- lub wieloautorskich zaleca sig ztozenie oswiadczenia przez habilitanta
oraz wspélautorow wskazujgce na ich merytoryczny (a NIE procentowy) wklad w powstanie
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kazdej pracy [np. twérca hipotezy badawczej, pomystodawca badan, wykonanie specyficznych
badan (np. przeprowadzenie konkretnych doswiadczen, opracowanie i zebranie ankiet, itp.),
wykonanie analizy wynikéw, przygotowanie manuskryptu artykutu, i inne]. Okreslenie wikiadu
danego autora, w tym habilitanta, powinno by¢ na tyle precyzyjne, aby umozliwi¢ dokladng
oceng jego udziatu i roli w powstaniu kazdej pracy.

Problematyka publikacji przedstawionych jako osiggniecie naukowe dotyczy klasyfikacji
ztozonych typdéw danych. Celem klasyfikacji jest zbudowanie modelu (klasyfikatora), ktory
potrafi danym wejsciowym przypisywac etykiety klas. Klasyfikacja ma zastosowanie w wielu
dziedzinach nauki i galeziach przemystu, na przyktad w medycynie (przewidywanie choréb na
podstawie wynikéw badan), w bankowosci (przewidywanie czy klient bedzie dobrym
kredytobiorca), w kategoryzacji poczty elektronicznej (wiadomos$ci niepozgdane (spam)
i pozadane), w przewidywaniu zachowania rynku gietdowego (wzrost i spadek),
W rozpoznawaniu obrazow (na przyktad twarzy), w prognozowaniu pogody i w wielu innych.
Rézne zastosowania klasyfikacji wigzg si¢ z koniecznoscig przetwarzania réznych typow
danych (na przyklad: dane liczbowe, kategoryczne, obrazy, tekst), ktore mozna podzieli¢ na
dane proste i zlozone. Problem klasyfikacji ztozonych typéw danych mozna z kolei podzielié
na podejscia oparte o cechy (feature-based), o odlegtosci (distance-based) i o wzorce (pattern-
based). Problematyka publikacji przedstawionych jako osiggnigcie naukowe dotyczy
wszystkich trzech wymienionych powyzej metod. Publikacje [Study] i [Ref] tacza elementy
wszystkich trzech podejsé. Artykut [DBFE] reprezentuje podejscie oparte o cechy, a publikacja
[SeqPat] o wzorce. Artykut [RSF] wykorzystuje podejscie oparte o odlegtosci z elementami
podejscia opartego o cechy. Publikacja [Net] reprezentuje podejscie oparte o cechy i odlegtosci,
a artykut [PTED] podejscie oparte o wzorce i odleglosci. Uwazam, ze tematyka publikacji
przedstawionych jako osiagniecie naukowe jest wazna i aktualna, zarowno od strony
teoretycznej, jak rowniez zastosowan praktycznych i lokuje si¢ w dziedzinie nauk inzynieryjno-
technicznych w dyscyplinie informatyka techniczna i telekomunikacja.

Do najwazniejszych wynikow w publikacjach przedstawionych jako osiggniecie naukowe
zaliczam:

e W ramach podejscia opartego o cechy: opracowanie oryginalnej metody automatycznej
~ ekstrakcji cech z danych genomicznych i zaproponowanie oryginalnej metody
wykorzystujacej analize sieci do poprawy klasyfikacji.

e W ramach podejscia opartego o odlegtosci: zaproponowanie oryginalnego algorytmu RSF
(Random Similarity Forest), umozliwiajacego efektywng klasyfikacje niejednorodnych
danych i przeprowadzenie kompleksowej analizy wykorzystania grupowania i punktéw
referencyjnych do ekstrakcji cech.

e W kontekscie podejscia opartego o wzorce: opracowanie oryginalnej miary odleglosci
PTED (Partial Tree-Edit Distance) dla danych drzewiastych i metody oceny skutecznosci
sekwencji leczenia.



Zaproponowane metody mozna praktycznie zastosowa¢ w medycynie, zarbwno w analizie
danych genomicznych, jak rowniez w ocenie skutecznosci leczenia. Zaproponowane metody
sg na tyle ogolne, ze mozna je wykorzystaé rowniez w innych dziedzinach, na przyktad
w analizie zlozonych zbioréw danych.

Uwazam, ze wyniki uzyskane przez Habilitanta w cyklu powigzanych ze sobg tematycznie
publikacji naukowych, przedstawionych jako osiggniecie naukowe sa znaczace zarOwno
z poznawczego, jak rOwniez z praktycznego punktu widzenia w obszarze klasyfikacji
ztozonych typow danych. Zawieraja oryginalne rozwigzania wnoszace znaczny wklad do
dyscypliny informatyka techniczna i telekomunikacja. Uwazam, ze przedstawiony jako
osiggniecie naukowe cykl powigzanych ze sobg tematycznie publikacji naukowych speinia
ustawowe wymagania niezbedne do nadania stopnia doktora habilitowanego.

3. Pozostala aktywno$¢ naukowa po uzyskaniu stopnia doktora

Na dorobek naukowy Pana dra Piernika, oprocz cyklu publikacji stanowigcych osiagnigcie
naukowe, sktadaja si¢ réwniez, migdzy innymi, nastepujgce wspdtautorskie artykuty:

e The impact of white matter brain lesions on processing speed deficits in systemic lupus
erythematosus patients / Anna Wojcicka-Frankiewicz, Mikotaj A Pawlak, Maciej Piernik,
Maria Forycka, Monika Witkos¢-Debezynska, Ewa Wiesik-Szewczyk, Katarzyna Pawlak-
Bus, Piotr Leszczynski, Stawomir Michalak, Aleksandra Wypych, Zbigniew Serafin,
Wojciech Kozubski, Alicja Kalinowska-Lyszczarz // Lupus — 2025, vol. 0, iss. 0 [MNiSW
2025: 100 pkt., IF 2025: 1,9]

e Improved response prediction to immune checkpoint inhibition by combining TMB and
WGS-based genomic features in NSCLC / Klaudia Pacewicz, Andrzej Kraszewski, Michat
Medzin, Paulina Nawrocka-Muszynska, Mateusz Sypniewski, Dawid Sielski, Pawet
Sztromwasser, Weronika Majer-Burman, Maciej Piernik, Alicja Wozna, Pawel Zawadzki
// Journal of Clinical Oncology - 2022, vol. 40, no. 16, suppl. [IF 2022: 45,4]

e Integration of whole genome data with machine learning technology in breast cancer
subtyping / Weronika Majer-Burman, Klaudia Pacewicz, Maciej Meler, Michat Gniot,
Dawid Sielski, Maciej Piernik, Pawel Sztromwasser, Alicja Wozna, Pawel Zawadzki //
Annals of Oncology - 2022, vol. 33, supp. 3, s. S130 [IF 2022: 50,5]

e Validation of HER2 Status in Whole Genome Sequencing Data of Breast Cancers with the
Ploidy-Corrected Copy Number Approach / Marzena Wojtaszewska, Rafat Stepien, Alicja
Wozna, Maciej Piernik, Pawel Sztromwasser, Maciej Dgbrowski, Michat Gniot, Stawomir
Szymanski, Maciej Socha, Piotr Kasprzak, Rafat Matkowski, Pawet Zawadzki // Molecular
Diagnosis & Therapy - 2022, vol. 26, no. 1, s. 105-116 [MNiSW 2022: 70 pkt., IF 2022: 4]

e Personalized medicine in advanced breast cancer: Al-driven genomic test for CDK4/6
treatment response prediction / Pawel Zawadzki, Alicja Wozna, Pawet Sztromwasser,
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Weronika Majer-Burman, Rafat Stepien, Klaudia Pacewicz, Dawid Sielski, Michal Gniot,
Marzena Wojtaszewska, Maciej Dabrowski, Maciej Piernik // Annals of Oncology - 2021,
vol. 32, supp. 5, s. S925 [IF 2021: 51,769]

Wymienione powyzej publikacje sa wynikiem wspolpracy Pana dra Piernika z instytucjami
medycznymi w ramach badan nad r6znymi chorobami, miedzy innymi, nad nowotworowymi
i autoimmunologicznymi, w ktorych Habilitant pelnit role specjalisty od uczenia
maszynowego, statystyki i analizy danych, w tym réwniez danych zlozonych.

Swoje osiggnigcia naukowe Pan dr Piernik przedstawial rowniez na nastgpujacych
konferencjach:

e Furopean Conference on Machine Learning and Principles and Practice of Knowledge
Discovery in Databases — ECML/PKDD 2022, Random Similarity Forests, 19-26.09.2022,
Grenoble, France

e 21st Pacific-Asia Conference, PAKDD 2017, Partial tree-edit distance: a solution to the
default class problem in pattern-based tree classification, 23-26.05.2017, Jeju, South Korea

e 23rd International Symposium, ISMIS 2017, Using Network Analysis to Improve Nearest
Neighbor Classification of Non-Network Data, 26-29.06.2017, Warsaw, Poland

W latach 2020-2023 Pan dr Piernik pracowal w firmie biotechnologicznej MNM Diagnostics
zajmujace] si¢ diagnostyka nowotworows, w ktdrej przeszedt droge zawodowa od stanowiska
Data Scientist, przez Head do Vice President. Na stanowisku Data Scientist prowadzit badania
nad konstruowaniem algorytméw i modeli uczenia maszynowego do celéw diagnostyki
nowotwordw z wykorzystaniem danych pochodzacych z sekwencjonowania catogenomowego
WGS (Whole Genome Sequencing). Na stanowisku Head zorganizowat, kierowat i zarzagdzat
zespolem Data Science we wspdtpracy z biologami i bioinformatykami. Gléwnym zadaniem
tego zespotu bylo opracowanie nowych modeli diagnostycznych dla réznych form leczenia
nowotworéw z wykorzystaniem danych WGS i przygotowanie firmy do budowy modeli
diagnostycznych na duzg skalg. Na stanowisku Vice President zarzadzat i koordynowat praca
kilku interdyscyplinarnych zespotéw we wspoOlpracy z zespotem biologéw. Prace te
koncentrowaly si¢ na identyfikacji celow leczniczych i kwalifikowaniu pacjentéw do
odpowiedniego leczenia.

Pan dr Piernik wspolpracowat rowniez z Polskim Rejestrem Wrodzonych Wad Rozwojowych
(PRWWR), w ramach ktorej byt wspétodpowiedzialny za aplikacje i bazy danych w PRWWR.
Wspotodpowiedzialno$é ta obejmowata, migdzy innymi, zbieranie wymagan dotyczacych
nowych systemow i funkcjonalnosci, rozwéj oprogramowania (naprawa btedéw, dodawanie
nowych funkcjonalnosci, projektowanie nowych systeméw, zarzadzanie zespotami
odpowiedzialnymi za wdrazanie nowych systemow), zarzadzanie i rozwdj baz danych,
projektowanie oprogramowania i zarzgdzanie projektami.



Od 2023 roku Pan dr Piernik wspodlpracuje z Uniwersytetem Medycznym w Poznaniu
jak réwniez z Politechnika Slaska w Gliwicach w zakresie badafi nad chorobami
neurodegeneracyjnymi i chorobami zapalnymi jelit.

Pan dr Piernik jedenascie razy byl recenzentem artykutow publikowanych w nastepujacych
czasopismach: IEEE Transactions on Cybernetics (2 razy), Expert Systems with Applications
(4 razy); Frontiers of Information Technology & Electronic Engineering (2 razy), Future
Generation Computer Systems (1 raz), Journal of Intelligent Information Systems (2 razy).

Pan dr Piernik byt wykonawca w nastgpujacym grancie MNiSW: NCN OPUS
2015/19/B/ST6/02637 Przetwarzanie analityczne i eksploracyjne danych sekwencyjnych:
modele, algorytmy i struktury danych.

Pan dr Piernik odbyt krotkoterminowe wizyty celu nawigzania wspolpracy naukowej
w Politechnice Slaskiej w Gliwicach i w Institute of Cancer Research w Londynie.

Cato$¢ dorobku naukowego (aktywnosci naukowej) Pana dra Piernika oceniam jako istotng
i stanowigcg podstawe do nadania stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk
inzynieryjno-technicznych w dyscyplinie informatyka techniczna i telekomunikacja.

4. Inne (wybrane) osiagniecia po uzyskaniu stopnia doktora

0d 2023 roku Pan dr Piernik pracuje rowniez jako Freelance Data Scientist. Do zrealizowanych
przeze niego w tej roli projektéw naleza, miedzy innymi: automatyczna ocena ¢wiczen
fizjoterapeutycznych na podstawie nagran wideo, predykcja przychoddw, harmonogramowanie
zadan produkcyjnych, kilka systemoéw typu RAG (Retrieval-Augmented Generation),
automatyczne generowanie macierzy kompetencji z opisu stanowiska w oparciu o LLM (Large
Language Model), system rekomendacyjny.

Pan dr Piernik jest gtdownym autorem biblioteki DBFE do automatycznej ekstrakeji cech na
podstawie rozkltadow wariantow genomowych; autorem platformy do przetwarzania i agregacji
danych o ekspresji gendw z mikromacierzy DNA; autorem, we wspolpracy z Uniwersytetem
Medycznym w Poznaniu, systemu informatycznego Polskiego Rejestru Wrodzonych Wad
Rozwojowych; wspdtautorem aplikacji Hercoolios (odpowiedzialny za modut sztucznej
inteligencji do automatycznej oceny wykonywania ¢wiczen fizjoterapeutycznych na podstawie
nagran wideo); wspolautorem aplikacji Qutcome Skills (odpowiedzialny za modut
wykorzystujacy sztuczng inteligencje do automatycznego generowania macierzy kompetencji);
wspotautorem aplikacji Twdj Chat (odpowiedzialny za modul wykorzystujacy sztuczng
inteligencj¢ do generowania odpowiedzi na pytania zawarte w dokumentach).

5. Dzialalno$¢ dydaktyczna, organizacyjna i popularyzujaca nauke

Pan dr Piernik byl opiekunem o$miu prac inzynierskich i dziesigciu magisterskich. Byt réwniez
recenzentem trzydziestu sze$ciu prac dyplomowych. Przygotowal przedmiot Internet
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Applications (wyklad i laboratorium) na kierunku Artificial Intelligence na Wydziale
Informatyki i Telekomunikacji Politechniki Poznanskie;j.

Pan dr Piernik popularyzowat zaréwno wyniki swoich badan, jak réwniez swoje podejscie do
rozwigzywania interdyscyplinarnych probleméw na konferencjach i spotkaniach branzowych,
na przyktad wystapienie na konferencji TEDxPUT zatytulowane To moja wina czy tez
wystgpienie na spotkaniu Pogadanki o Al zatytutowane AI w medycynie.

6. Dane naukometryczne

Dane naukometryczne publikacji Pana dra Piernika przedstawiajg si¢ nast¢pujaco: sumaryczny
IF wszystkich publikacji wynosi 165,38, a liczba cytowan i Indeks Hirscha wedlug Google
Scholar wynoszg odpowiednio 172 i 6 (na podstawie dostarczonej dokumentacji). Liczba
cytowan i Indeks Hirscha wedtug bazy Scopus wynoszg odpowiednio 96 i 6, a liczba cytowan
i Indeks Hirscha bez autocytowan (Exclude self citations of all authors) wedtug bazy Scopus
wynoszg odpowiednio 83 i 4 (dostep w dniu 16.08.2025). Liczba cytowan i Indeks Hirscha
wedlug bazy Web of Science wynosza odpowiednio 61 i 4, a liczba cytowan bez autocytowan
(without self-citations) wedlug bazy Web of Science 56 (dostep w dniu 16.08.2025). Podajac
dane naukometryczne Habilitanta przytaczam rowniez nastepujacy komentarz Rady
Doskonatosci Naukowej umieszczony na stronie internetowej (dostep w dniu 16.08.2025):

Nalezy jednak podkresli¢, ze podane we wnioskach o wszczgcie postgpowania awansowego
dane naukometryczne nie mogq stanowic¢ kryterium oceny dorobku naukowego Kandydata dla
podmiotéow doktoryzujgcych, habilitujgcych oraz samej Rady Doskonatosci Naukowej,
organéw prowadzgcych postepowania w sprawie nadania stopnia lub tytulu. Zadaniem tych
organow jest przede wszystkim ocena ekspercka dorobku naukowego Kandydata ubiegajgcego
sie o awans naukowy, zas decyzja o nadaniu stopnia lub tytulu nie powinna by¢ uzalezniona od
podania tych danych.

7. Konkluzja

Biorgc pod uwage przedstawiony jako osiggni¢cie naukowe cykl powigzanych ze sobg
tematycznie publikacji naukowych, jak rowniez pozostatg aktywno$é naukowa i inne
osiggniecia, uwazam, ze Pan dr Maciej Piernik spelnia ustawowe wymagania niezb¢dne do
nadania stopnia doktora habilitowanego. W zwigzku z tym wnioskuj¢ o nadanie Panu
doktorowi Maciejowi Piernikowi stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk
inzynieryjno-technicznych w dyscyplinie informatyka techniczna i telekomunikacja.

Monelk  Heamtomug )i
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